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Atualmente tem ocorrido um crescente avango nos estudos e desenvolvimento de tecnologias para analise
de células individuais em microbiologia. Elas tém sido usadas para descrever as mudangas ambientais e o
comportamento dos micro-organismos, além de estudar a transferéncia de genes entre espécies, a
comunicacdo quimica, as interacOes fisico-quimicas entre os micro-organismos e as superficies que
colonizam. Em microbiologia preditiva, os modelos mateméticos utilizados mais frequentemente
descrevem o crescimento da populacdo como um todo, sem considerar as células individuais.
Recentemente, a ligacdo entre os tempos de geracdo de células individuais e o crescimento da populagao
tem suscitado muito interesse. Para investigar este proposito, é importante estudo em condi¢do de baixas
concentracoes celulares, na fase inicial de crescimento, porque células excepcionalmente de crescimento
rapido e suas subpopulacdes subsequentes tém um efeito dominante sobre o crescimento da cultura total.
No entanto, os modelos deterministicos utilizados até entdao pela microbiologia preditiva para prever o
comportamento microbiano em alimentos como uma fun¢do de tempo de armazenamento e tempo de
tratamento ndo sdo eficazes para descrever o comportamento de pequenas popula¢des microbianas, uma
vez que ignoram a variabilidade entre as células individuais. Considerando que, na pratica, a contaminagao
de alimentos com patégenos ocorre em niveis muito baixos, torna-se claro que o comportamento de células
individuais deve ser analisado por meio de abordagem de modelagem estocastica. O estudo da modelagem
estocastica é importante, pois é capaz de estimar contaminagGes de forma mais "realista”, além de
reconhecer a avaliacdo de risco como a principal ferramenta na gestao da seguranca alimentar. Portanto, o
objetivo é observar os grandes progressos que ja foram realizados nos ultimos anos no estudo de células
individuais, novas tecnologias utilizadas para sua deteccdo e avangos nos estudos de modelagem
matematica estocastica.
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